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Turkiye’de Streptococcus pyogenes Suslarinda emm
Genotiplerinin Dagihm ve Asiyla Uyumu

(The distribution of emm genotypes in Streptococcus pyogenes strains and vaccine compliance in Turkey)
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OZET

Gram-pozitif bakteriyel bir patojen olan Streptococcus
pyogenes, basta akut farenjit olmak Uzere nekrotizan fasiit,
yumusak doku enfeksiyonlari, glomerulonefrit, akut roma-
tizmal ates ve streptokokal toksik sok sendromu gibi ciddi
hastaliklara neden olabilirler.

Emm geni tarafindan kodlanan M proteini, S. pyogenes
suglarinin 6nemli bir virulans faktoradir ve S. pyogenes’e
kars! olusan antikor yanitindan buyuk oranda sorumludur.
S. pyogenes suslari emm genotipine gore siniflandiril-
maktadir. Gunumuzde 124 tipi tanimlanmis olan emm geni
dizisi, standart olarak DNA sekans analizi yontemi ile
belirlenmektedir.

Ulkemizde Ankara, istanbul, Zonguldak ve Konya'da emm
genotiplerinin dagiimi ile ilgili calismalar yapilmistir. emm
geni tiplendirilebilen toplam izolat sayisi 287 olan bu calig-
malara gore en sik saptanan genotipler; emml (%25,1),
emm12 (%25,1), emm3 (%12,0), emm389 (%10,9), emm4
(%8,6) ve emm77 (%05,1) olarak gorulmektedir.

S. pyogenes icin cok dederlikli asi gelistirme caligmalari
yurUtulmektedir. Turkiye'de 26-valanli asinin  kapsama
oranl %77,0'dir (%74-%77,7). Dunyanin bazi bdlgelerinde
sikk gorilen emm tiplerinin asi kapsaminda olmamasi
aragstiricilarl yeni asl gelistirmeye yoneltmistir ve 30-valanl
olan bu yeni asida Turkiye'de sik bulunan emm4 genotipi
asl kapsamina allnmig ve sonu¢ olarak kapsama orani
%91,9’a ¢ikmistir.

Anahtar Kelimeler: Pyogenes; emm; 26-valan; 30-valan;
Turkiye

ABSTRACT

Streptococcus  pyogenes, a gram-positive bacterial
pathogen, may cause particularly acute as well as necro-
tizing fasciitis, soft tissue infections, glomerulonephritis,
acute rheumatic fever and streptococcal toxic shock
syndrome.

M protein, encodedd by emm gene, is an emergent
virulence factor of S. pyogenes strains and is mostly
responsible for the antibody response against this
pathogen. S. pyogenes strains are classified according to
emm genotypes. emm gene sequences of which 124 types
have been defined to date are determined by DNA
sequence analysis as a standard method.

Studies in Ankara, Istanbul, Zonguldak and Konya were
conducted on the distribution of emm genotypes in Turkey.
According to these studies in which a total of 287 isolates
which could be typed, the most common genotypes were
emml (25.1%), emm12 (25.1%), emm3 (12.0%), emm89
(10.9%), emmA4 (8.6%) and emm77 (5.1%b), respectively.
Trials are currently conducted for developing mutli-valent
vaccine. In Turkey, the coverage rate of 26-valent vaccine
is 77,0% (74.0-77.7%). The uncovering the common emm
types in some regions of the world has led the researchers
to develop new vaccines and the genotype emm4 which is
common in Turkey isolates are included in this new 30-
valent vaccine and in conclusion, the coverage rate has
increased to 91.9%.
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GIRIS

Streptococcus pyogenes dinya genelinde yilda
yaklagik 600 milyon farenjit olgusundan sorumlu
gram-pozitif bakteriyel patojendir. S. pyogenes sus-
lari akut farenjite ek olarak nekrotizan fasiit, yumu-
sak doku enfeksiyonlari, glomerulonefrit, akut roma-
tizmal ates ve streptokokal toksik sok sendromu gibi
ciddi hastaliklara neden olabilirler. Bu yuzden bu
patojenler major bir toplum saglidl sorunu olarak
kabul edilmektedir?.

M proteini S. pyogenes suslarinin énemli bir
virulans faktérudir ve S. pyogenes’e karsl olusan
antikor yanitindan en ¢ok sorumlu kismidir. M pro-
teini emm geni tarafindan kodlanmaktadir. S.
pyogenes suslari emm genotipine gore siniflandiril-
maktadir. emm geni dizisi ginimuzde standart olarak
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DNA sekans analizi yontemi ile belirlenmekte ve
epidemiyolojik c¢alismalarda genotiplendirme ama-
clyla kullaniimaktadir®. Guniimizde 124 emm tipi
tanimlanmis durumdadir®.

Turkiye’de Ankara, istanbul, Zonguldak ve Kon-
ya’da emm genotiplerinin dagilimi ile ilgili calismalar
yapllmistir®™”. emm geni tiplendirilebilen toplam
izolat sayisi 287 olan bu calismalara gore en sik
saptanan genotipler; emml (%25,1), emml2
(%25,1), emm3 (%12,0), emm89 (%10,9), emm4
(%8,6) ve emm77 (%5,1) olarak gorulmektedir
(Tablo 1)*7.

Tum S. pyogenes suslarl tarafindan uretilen ve
konak organizmada koruyucu bagisiklida neden olan
M proteini asl calismalari icin uygun bir molekul
olarak degerlendirilmistir'®°. S. pyogenes icin cok
degerlikli asi gelistirme calismalar yurttilmektedir®®.

Stz konusu asilardan biri 26-valanl digeri ise 30-
valanl olup siklikla streptokoksik farenjit ve invazif
enfeksiyonlara neden olan emm tiplerini kapsa-

maktadir®®.
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Tablo 1. Ulkemizde Yapilmis Calismalarda en sik Saptanan emm Genotiplerinin Dagihmi (%)

emm Ankara calismasi® istanbul calismasi® | Zonguldak calismasi® | Konya calismasi’  Turkiye

tipi 2006 (n=91) 2009 (n=61) 2010 (n=112) 2011 (n=23) geneli
emml1 12,1 22,9 12,5 21,7 25,1
emm1i12 16,5 25,9 25,1
emm3 15,4 11,5 12,0
emma89 14,3 13,0 10,9
emm4 10,0 8,0 8,6
emm77 8,0 51
emmb5 8,2 2,9
emm29 5.8 2,9
emm75 5.8 2,9
emmeé6 4,3 2,3
emm18 8,7 1,1
emm19 8,7 1,1

Tablo 2. S. pyogenes Asilarinin Bolgelere Gore emm Genotiplerini Kapsama Oranlari

Bolge 26-valanlh asi kapsama orani (%) 30-valanh asi kapsama orani (%)
Tirkiye*” (n=287) 77,0 91,9
Yiiksek gelirli tilkeler? (n=32143) 72,8 ~92*
Giiney Amerika® (n=757) 71,9
Orta Dogu? (n=1219) 63,2
Asya?® (n=2248) 60,5
Afrika? (n=331) 39,0 ==
Dunya geneli® (n=38081) 69,7

*Steer ve ark.’nin yaptigl meta analizden yaklasik olarak hesaplanarak tabloya eklenmistir.

Steer ve ark.? yaptiklar sistematik derlemede
26-valanl asinin bélgesel olarak kapsama oranlarini
bildirmistir; buna goére yuksek gelirli tlkelerde %672,8;
Latin amerika’da %071,9; Orta Doguda %63,2;
Asya’da %60,5; Afrika’da %39,0; Pasifik'te %2623,9
ve genel ortalamada %69,7 izolatin asi kapsaminda
oldugunu belirtmistir (Tablo 2).

Turkiye'de bu oran %77,0dir (%74-77,7)*". Sozi
gecgen asinin iceriginde bulunan bazi emm tiplerinin
“intiyac disi” olmasli; bazi bdlgelerde sik goértlen
emm tiplerinin ise asi kapsaminda olmamasi arastiri-
cilari yeni asi gelistirmeye yoneltmistir. Dale ve ark.®
30-valanli yeni agi gelistirmiglerdir. Bu asida 26-
valanli asida bulunan emm1.2, emm43, emm13,
emm59, emm33, emm101 ve emm76 tipleri cika-
riimis; aslya emma4, emm73, emm58, emma4, emm78,
emml118, emm82, emm83, emm8l, emm87 ve
emm49 tipleri eklenmistir. Bu yeni Sablona goére
Turkiye'de sik bulunan emm4, emma44 ve emm118
genotipleri asi  kapsamina alinmis olmaktadir®.

Istanbul’da yapilan calismada® izolatlarin %77,0' 26-
valanl asi kapsaminda iken, 30-valanli agida bu oran
%93,4’e; Zonguldak’'ta yapilan calismada® %77,7'den
%091,1’e ¢cikmis olmaktadir.

Yeni agl ile yuksek gelirli tlkeler icin %72,8 olan
kapsama oraninin %692 civarina ¢ikmis oldugu gorul-
mektedir. Buna gére 30-valanli asinin diinya genelini
dedil de yuksek gelirli tlkeleri kapsamay! hedef aldig
dasunilebilir. Ulkemiz icin de kapsama oraninin
artmis olmasi bu olasi hedefin olumlu sonucu olarak
gorulebilir.

Sonu¢ olarak Turkiye’de yapllmis olan calis-
malarda 26-valanl asi kapsami oranlari birbirine ¢cok
yakin ¢ikmistir; 30-valanh yeni asinin Turkiye’'de ¢ok
daha iyi bir kapsama alanina sahip oldugu gorulmek-
tedir.
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