
15

Yeni T p Dergisi 2014;31:15-16 

Türkiye’de   Su lar nda  
Genotiplerinin Da l m  ve A yla Uyumu 

(The distribution of emm genotypes in Streptococcus pyogenes strains and vaccine compliance in Turkey) 

F rat Zafer MENGELO LU, Tekin TA  
 

Abant zzet Baysal Üniversitesi T p Fakültesi T bbi Mikrobiyoloji Anabilim Dal , BOLU 
 

 

ÖZET 
Gram-pozitif bakteriyel bir patojen olan 

, ba ta akut farenjit olmak üzere nekrotizan fasiit, 
yumu ak doku enfeksiyonlar , glomerulonefrit, akut roma-
tizmal ate  ve streptokokal toksik ok sendromu gibi ciddi 
hastal klara neden olabilirler. 

 geni taraf ndan kodlanan M proteini,  
su lar n n önemli bir virulans faktörüdür ve ’e 
kar  olu an antikor yan t ndan büyük oranda sorumludur. 

 su lar   genotipine göre s n fland r l-
maktad r. Günümüzde 124 tipi tan mlanm  olan  geni 
dizisi, standart olarak DNA sekans analizi yöntemi ile 
belirlenmektedir. 
Ülkemizde Ankara, stanbul, Zonguldak ve Konya’da  
genotiplerinin da l m  ile ilgili çal malar yap lm t r.  
geni tiplendirilebilen toplam izolat say s  287 olan bu çal -
malara göre en s k saptanan genotipler; 1 (%25,1), 

12 (%25,1), 3 (%12,0), 89 (%10,9), 4 
(%8,6) ve 77 (%5,1) olarak görülmektedir. 

 için çok de erlikli a  geli tirme çal malar  
yürütülmektedir. Türkiye’de 26-valanl  a n n kapsama 
oran  %77,0’d r (%74-%77,7). Dünyan n baz  bölgelerinde 
s k görülen  tiplerinin a  kapsam nda olmamas  
ara t r c lar  yeni a  geli tirmeye yöneltmi tir ve 30-valanl  
olan bu yeni a da Türkiye’de s k bulunan 4 genotipi 
a  kapsam na al nm  ve sonuç olarak kapsama oran  
%91,9’a ç km t r. 
 
Anahtar Kelimeler: Pyogenes; emm; 26-valan; 30-valan; 
Türkiye 

ABSTRACT 
, a gram-positive bacterial 

pathogen, may cause particularly acute as well as necro-
tizing fasciitis, soft tissue infections, glomerulonephritis, 
acute rheumatic fever and streptococcal toxic shock 
syndrome.  
M protein, encodedd by  gene,  is an emergent 
virulence factor of strains and is mostly 
responsible for the antibody response against this 
pathogen. strains are classified according to 

 genotypes.  gene sequences of which 124 types 
have been defined to date are determined by DNA 
sequence analysis as a standard method. 
Studies in Ankara, Istanbul, Zonguldak and Konya were 
conducted on the distribution of  genotypes in Turkey. 
According to these studies in which a total of 287 isolates 
which could be typed, the most common genotypes were 

1 (25.1%), 12 (25.1%), 3 (12.0%), 89 
(10.9%), 4 (8.6%) and 77 (5.1%), respectively. 
Trials are currently conducted for developing mutli-valent 
vaccine. In Turkey, the coverage rate of 26-valent vaccine 
is 77,0% (74.0-77.7%). The uncovering the common  
types in some regions of the world has led the researchers 
to develop new vaccines and the genotype 4 which is 
common in Turkey isolates are included in this new 30-
valent vaccine and in conclusion, the coverage rate has 
increased to 91.9%.  
 
Key Words: Pyogenes; emm; 26-valent; 30-valent; Turkey 

 
G R  

 dünya genelinde y lda 
yakla k 600 milyon farenjit olgusundan sorumlu 
gram-pozitif bakteriyel patojendir.  su -
lar  akut farenjite ek olarak nekrotizan fasiit, yumu-
ak doku enfeksiyonlar , glomerulonefrit, akut roma-

tizmal ate  ve streptokokal toksik ok sendromu gibi 
ciddi hastal klara neden olabilirler. Bu yüzden bu 
patojenler majör bir toplum sa l  sorunu olarak 
kabul edilmektedir1,2.  

M proteini  su lar n n önemli bir 
virulans faktörüdür ve ’e kar  olu an 
antikor yan t ndan en çok sorumlu k sm d r. M pro-
teini  geni taraf ndan kodlanmaktad r. 

 su lar   genotipine göre s n fland r l-
maktad r.  geni dizisi günümüzde standart olarak 
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DNA sekans analizi yöntemi ile belirlenmekte ve 
epidemiyolojik çal malarda genotiplendirme ama-
c yla kullan lmaktad r3. Günümüzde 124  tipi 
tan mlanm  durumdad r3.   

Türkiye’de Ankara, stanbul, Zonguldak ve Kon-
ya’da  genotiplerinin da l m  ile ilgili çal malar 
yap lm t r4-7.  geni tiplendirilebilen toplam 
izolat say s  287 olan bu çal malara göre en s k 
saptanan genotipler; 1 (%25,1), 12 
(%25,1), 3 (%12,0), 89 (%10,9), 4 
(%8,6) ve 77 (%5,1) olarak görülmektedir 
(Tablo 1)4-7. 

Tüm  su lar  taraf ndan üretilen ve 
konak organizmada koruyucu ba kl a neden olan 
M proteini a  çal malar  için uygun bir molekül 
olarak de erlendirilmi tir1,8,9.  için çok 
de erlikli a  geli tirme çal malar  yürütülmektedir8,9.  

Söz konusu a lardan biri 26-valanl  di eri ise 30-
valanl  olup s kl kla streptokoksik farenjit ve invazif 
enfeksiyonlara neden olan  tiplerini kapsa-
maktad r8,9.  

 
 



16

Tablo 1. Ülkemizde Yap lm  Çal malarda en s k Saptanan  Genotiplerinin Da l m  (%) 
 

emm 
tipi 

Ankara çal mas 4 
2006 (n=91) 

stanbul çal mas 5 
2009 (n=61) 

Zonguldak çal mas 6

2010 (n=112) 
Konya çal mas 7  

2011 (n=23) 
Türkiye  
geneli 

12,1 22,9 12,5 21,7  25,1 
16,5  25,9   25,1 
15,4 11,5    12,0 

  14,3 13,0  10,9 
 10,0 8,0   8,6 
  8,0   5,1 
 8,2    2,9 

5,5     2,9 
5,5     2,9 
4,3     2,3 

   8,7  1,1 
   8,7  1,1 

Tablo 2.  A lar n n Bölgelere Göre  Genotiplerini Kapsama Oranlar  
 

Bölge 26-valanl  a  kapsama oran  (%) 30-valanl  a  kapsama oran  (%) 
Türkiye4-7 (n=287) 77,0 91,9 
Yüksek gelirli ülkeler2 (n=32143) 72,8 ~92* 
Güney Amerika2 (n=757) 71,9  
Orta Do u2 (n=1219) 63,2  
Asya2 (n=2248) 60,5  
Afrika2 (n=331) 39,0 ~37* 
Dünya geneli2 (n=38081) 69,7  

 

*Steer ve ark.’n n yapt  meta analizden yakla k olarak hesaplanarak tabloya eklenmi tir. 
 

Steer ve ark.2 yapt klar  sistematik derlemede 
26-valanl  a n n bölgesel olarak kapsama oranlar n  
bildirmi tir; buna göre yüksek gelirli ülkelerde %72,8; 
Latin amerika’da %71,9; Orta Do u’da %63,2; 
Asya’da %60,5; Afrika’da %39,0; Pasifik’te %23,9 
ve genel ortalamada %69,7 izolat n a  kapsam nda 
oldu unu belirtmi tir (Tablo 2).  

Türkiye’de bu oran %77,0’d r (%74-77,7)4-7. Sözü 
geçen a n n içeri inde bulunan baz   tiplerinin 
“ihtiyaç d ” olmas ; baz  bölgelerde s k görülen 

 tiplerinin ise a  kapsam nda olmamas  ara t r -
c lar  yeni a  geli tirmeye yöneltmi tir. Dale ve ark.9 
30-valanl  yeni a  geli tirmi lerdir. Bu a da 26-
valanl  a da bulunan 1.2, 43, 13, 

59, 33, 101 ve 76 tipleri ç ka-
r lm ; a ya 4, 73, 58, 44, 78, 

118, 82, 83, 81, 87 ve 
49 tipleri eklenmi tir. Bu yeni ablona göre 

Türkiye’de s k bulunan 4, 44 ve 118 
genotipleri a  kapsam na al nm  olmaktad r9. 

stanbul’da yap lan çal mada5 izolatlar n %77,0’  26-
valanl  a  kapsam nda iken, 30-valanl  a da bu oran 
%93,4’e;  Zonguldak’ta yap lan çal mada6 %77,7’den 
%91,1’e ç km  olmaktad r.  

Yeni a  ile yüksek gelirli ülkeler için %72,8 olan 
kapsama oran n n %92 civar na ç km  oldu u görül-
mektedir. Buna göre 30-valanl  a n n dünya genelini 
de il de yüksek gelirli ülkeleri kapsamay  hedef ald  
dü ünülebilir. Ülkemiz için de kapsama oran n n 
artm  olmas  bu olas  hedefin olumlu sonucu olarak 
görülebilir. 

Sonuç olarak Türkiye’de yap lm  olan çal -
malarda 26-valanl  a  kapsam  oranlar  birbirine çok 
yak n ç km t r; 30-valanl  yeni a n n Türkiye’de çok 
daha iyi bir kapsama alan na sahip oldu u görülmek- 
tedir. 
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